d'dela variante 6micron alos

noclonales’y otros antivirales

Las mutaciones en la proteina Spike de émicron hacen que, in vitro, esta
variante sea resistente a la practica totalidad de los anticuerpos
monoclonales (Tabla 1).

En cambio, es esperable que dmicron siga siendo susceptible a antivirales
de molécula pequefia como el inhibidor de proteasa CL3, nirmatrelvir
(Paxlovid®, Pfizer), el analogo a ribonucleésidos, molnupiravir (MSD), y el
inhibidor de la polimerasa, remdesivir (Veklury®, Gilead Sciences).

Tabla 1. Susceptibilidad in vitro de las variantes virales a los anticuerpos
monoclonales. Veces que se reduce la susceptibilidad a la neutralizacién (fold
change).

Variante ETE BAM/ETE CAS IMD CAS/IMD CIL TIX  CIL/TIX

BAM
Alpha

Beta >1000,9 51625 990, 913g

0.638 1.6 1.1 5.817 1.7:6 | 1.03 1g 2.8

Gamma >1000 34846 404, 124,, 0.454 1 0.5:, 3.711 0.9 123 15 2.2¢
Delta >10004

S Sl >1000,, 432,; 980y >1000s >1000s; >1000; 263 | 2644
VI >1000,, 504,  744i  >1000; 220, 387 96235
I WA R] 51000, 4681, 7945  >1000; 88y 250, 382
O WREl 705: 383, 5545 233, >1000, >1000; 304
I WREY) 556, 489, >1000, 589, 588, >1000; >1000s >1000; >1000; B
e . :s. 200, 700, | 819, 738, [EUMN >1000
LR >1000, >1000, >1000; >1000; >1000, >1000, >1000,  >1000, >1000, EFAM 900,
omicron/xBB.L5 | - | - | - | - | - | - |SIEERESTRN 19, TP
Ol >1000;, 432; 588y >1000; 143, 379 i >1000, 2O N I

Omicron/BA.4.6 556, 489, >1000, 589, 173,  738; 527 @ 819  738s  44s 509, |

ey . 5. 200, >10005 1000, >1000; 25, 900, |

Omicron/BQ.1.1 >1000, 943; >1000, >1000; >1000s; >1000s >10005‘ >1000s >1000¢ 118; >1000¢ >10001‘

Omicron/BF.7 - >1000; 49,
Omicron/CH.1.1 - >1000, [k
lota >100040
Epsilon >1000;
Kappa >1000;
Lambda >1000,

Mu

El esquema de colores indica la reduccion en la neutralizacion:
e ausencia de color: susceptibilidad reducida <5 veces

e naranja claro: susceptibilidad reducida de 5 a 24,9 veces
. : susceptibilidad reducida 225 veces
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Tabla 1 (continuacién)

ante R A RO A RO DXP-604 44 44 B200 8
Alpha 1.24 0.6, | 0.2; 1.5, 0.8, 1.25 1.3, - - 2.8,
Beta % 0.66 | 63 1.8, 8.3, 13 000 - - 0.9,
Gamma 6 0.6, | 0.7 2.5, 0.6, 1.4, 8 - - 0.8,
Delta 8 0.6, - 2.5, 1.65 0.4, 2.5; - - 0.5;
Omicron/BA.1 00014 4 0.910 125 18, 000 0004, - - 3.1;
Omicron/BA.2 000, 160 7.3g 06 203 000 000, - 1, -
Omicron/BA.2.12.1 000 44 4, 88 18, 000 000 - -
Omicron/BA.2.75 4 3 5.33 48 3 000 000 - 21, -
Omicron/BA.2.75.2 | <le; 9 0 9 9 - - - - -
Omicron/XBB - 19; | 0.8, 12, 9 - - - - -
Omicron/XBB.1 000 8 - - - - - -
Omicron/XBB.1.5 - 9 - - - - - - - -
Omicron/BA.4/5 000 91;0 [ CH£; 86 0 000 0[0[0 - 69 -
Omicron/BA.4.6 00[0 8 233 6 / - - - - -
Omicron/BQ.1 - 8 0.8; 12, 9 - - - - -
Omicron/BQ.1.1 000 9 0 9 9 - - - - R
Omicron/BF.7 - 16, 6 4 - - - - -
Omicron/CH.1.1 - 88 8.1, /4 909 - - - - -
lota 3.9, - - 2.5; - - - - - -
Epsilon 4 - - 2.5, - - - - - -
Kappa 244 - - 2.5, - - - - - 1
Lambda 16, - - 2.5, 1, - - - - -
Mu - - 2.5, - - - - -

El esquema de colores indica la reduccion en la neutralizacion:
e ausencia de color: susceptibilidad reducida <5 veces

e naranja claro: susceptibilidad reducida de 5 a 24,9 veces
. : susceptibilidad reducida 225 veces

Fuente: Stanford University Coronavirus Antiviral & Resistance

Database (6 Marzo 2023) https://covdb.stanford.edu/page/susceptibility-data/
® Elvalor de fold change es la mediana del valor de las muestras, el subindice indica el nimero de muestras

- : ausencia de datos de susceptibilidad.

*: conflicto entre datos de grupos de investigacion.

® Abreviaturas de los anticuerpos monoclonales (mAb): BAM: Bamlanivimab/LY-CoV555/LY3819253, ETE: Etesevimab/LY-
CoV016/JS016/CB6, CAS: Casirivimab/REGN10933, IMD: Imdevimab/REGN10987, CIL: Cilgavimab/COV2-
2130/AZD1061, TIX: Tixagevimab/COV2-2196/AZD8895, SOT: Sotrovimab/Vir-7831/S309, BEB: Bebtelovimab/LY-
CoV1404/LY3853113, REG: Regdanvimab/CT-P59, AMU: Amubarvimab/BRII-196/P2C-1f11, ROM: Romlusevimab/BRII-
198/P2B-1G5, ADI: Adintrevimab/ADG20/ADG-2.
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